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Visualizacion de datos en R!
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* Inspiracion

Graficosen R
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ilnspiracion!
Graficos en R... Wow

https://www.r-graph-gallery.com/ : Inspiracion y cédigo

THE R GRAPH
GALLERY

http://www.r-graph-gallery.com/all-graphs/


https://www.r-graph-gallery.com/

Graficos base en R

- Grafica de puntos
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Graficos en R: resumen

e Hay varias formas de hacer graficos en R

— @Graficos base

* los cambios en el disefio son bastante faciles, altamente
modificables.

— ggplot2

* Bueno para graficos “multipanel”, vistas alternativas rapidas de
datos, los cambios en el disefio basico pueden ser dificiles.



Graficos base: plot()

* plot es la funcion genérica para graficar objetos R

* puntos, lineas, etc.

?plot
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Tres formas de usar plot() para hacer una
grafica de puntos

> plot (x =primates$Bodywt, y =primates$Brainwt)

> plot (primates$Brainwt ~ primatesS$SBodywt)
# ~ traducido como Brainwt *como una funcion de* Bodywt

> plot (Brainwt ~ Bodywt, data = primates)
# indicar a R de donde proceden los datos utilizando
data =



primates$Brainwt

400 600 800 1000 1200

200

Para ser franca, esta grafica es un
poco aburridal

primates$Bodywt

200




Graficosen R

- Manipulacion de graficas
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Nombres de los ejes

 De forma predeterminada, R utiliza el nombre de las
variables como nombres de eje.

e Use xlaby ylab para cambiar los nombres.

plot (x = primates$SBodywt, y = primates$Brainwt,
xlab = "Body weight (kg)",

144

ylab = "Brain weight (9g)
)
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colores en R

* Se pueden especificar colores de puntos, lineas, texto, etc.

* Los colores se pueden aplicar a varias partes del grafico con
los argumentos:

— col (color predeterminado)

— col.axis (color de los ejes)

— col.Tab (nombres de los ejes x, y)
— col.main (Titulo del grafico)

e Los colores se pueden especificar con el 0
col="blue”

plot (x = primatesSBodywt, y = primatesSBrainwt,
col="blue”)



plot(x = primates$Bodywt, y = primates$Brainwt, col="blue”)
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pch: Controla las caracteristicas de los puntos

* El valor predeterminado es un circulo abierto (pch=1) de

la tamano 1 (cex=1)
— pch abreviatura de plotting character
— cex abreviatura de character expansion

pch controls the type of symbol, either an integer
between 1 and 25, or any single char within ""

10 24 3 4 X 5 6y TR 8%
9 100 11XX 12H 138 14N 15W
16@ 17A 18¢ 19@ 20e 210 220 23O

24N\ 25%7 * * - XX aa ?7?

Source: R Reference Card 2.0




Opciones utiles para pch

« Use pch=21 para llenar circulos:
— Especifique el color del circulo con col
— Especifique el color de relleno con bg

plot (x = primates$Bodywt, y = primates$Brainwt,
pch=21, col="black", bg="salmon”

)
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colores en R

 Varias maneras de llamar los colores

#Paleta predeterminada

e NUumeros: col=1, col=2

— Practico, pero limitado . -

Quiero colores extranos!




Otros Colores!

 Hay 657 colores con nombre en R

colors ()

point.colors <- c¢c("red", "orange", "green",
"blue", "magenta')

plot (primates$SBrainwt, primates$Bodywt,

pch=19, col=point.colors)
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Hay otras maneras de llamar Colores

51 chartreuse4 #458B00

52 chocolate #D2691E

 También es posible llamar a una funcion por su

numero de indice. Por ejemplo, si necesita el numero
de indice de color 143, use colors()[143]

* Todos los colores se pueden definir por su codigo
hexadecimal: #69b3a2. Para encontrar el color de sus
suenos, visita este link: https://htmlcolorcodes.com/



https://htmlcolorcodes.com/

1123|1456
0 8 g 0
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82183

R - carta de colores

819

34

10

110911101111

1 white #FFFFFF 255 255 255
2 aliceblue #FOF8FF 240 248 255
3 antiquewhite #FAERBRD7 250 235 215
4 antiquewhite1 #FFEFDB 255 239 219
5 antiquewhite2 #EEDFCC 238 223 204
6 antiquewhite3 #CDCOBO 205 192 176

11 1311415 16 18119120 21|22 4 Pis
Ml 37 | 38| 39 | 40 43|44 | 45 =N 47 | 48 1
i 63|64 |65)| 66 68169 |70
86 87 88 30 ¢ ¢ 0/ 00 00
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223|224)225

51 chartreuse4
52 chocolate

#458B00
#D2691E

55 chocolate3
56 chocolated4

#CD661D

#8B4513

nNATT ﬁAﬁIﬁAﬁ "\l_‘nl

210 105

205 102

139 69



Opciones vectoriales para graficas

Muchas opciones de graficos toman vectores, cada
elemento se aplica a una iteracion (e.g., un punto)

Los vectores se reciclan si se suministran muy pocos
numeros

Diferentes caracteres de punto: pch=1:5

Diferentes letras de punto: pch=c("a","t","c","g")
Diferentes colores: col=1:5

Diferentes tamanos: cex=1:5
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Tamano del circulo proporcional al peso corporal
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Adicion de leyendas

Buscar ayuda en la funcion de leyenda (? 1egend) para

ver los argumentos!
también "bottomleft", etc., o

legend (x="topright", coordenadas (x=100,y=100)
legend=primates[, 1], vectorde cadenas de texto
pt.bg=1:5, color defondo de los puntos
pch=21:25, vector del tipo de simbolo

bty="n") sinrecuadro



Las leyendas no utilizan ninguna informacion en la grafica
Si desea que la leyenda corresponda con el grafico, debe especificar
simbolos, tamanos y colores idénticos para el grafico y la leyenda
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Etiguetar los puntos con text()

* Anadir texto a los graficos utilizando text

* Los argumentos son x, y, y las etiquetas

text (x=207, y=306, label="Gorilla")
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Adicion de texto: usando locator()

* Funcion interactiva: clic en la grafica y devuelve las
coordenadas x ey

> locator (1) Omitael 1 paravarios clics, pulse <esc>para salir

$x
[1] 207.6493

Sy
[1] 305.7384

 ANnadir texto en esas coordenadas
text (x=207, y=306, label="Gorilla")
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Etiguetar los puntos con text()

 También puede utilizar ubicaciones de puntos

* Después de crear el grafico, use text()
— pos=1 Abajo
— pos=2 alaizquierda
— pos=3 encima

— pos=4 A la derecha

text (x = primatesS$SBodywt, y = primatesS$SBrainwt,

labels = primates|[,1l], pos=4)
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Adicion de puntos y lineas

 Puede anadir una serie de puntos o lineas usando
points() Y I1nes()

#anadir una linea
lines (x=c(100,250), y=c(600,1000))

#anadir algunos puntos
points (x=c(150,200), y=c(1000,1000), cex=3,
pch=17)
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lines()

lwd = line widths lwd values
02 —
05 —
1 —_—
2 ———
3 e—
5 e—
Ity = line types
Ity values
1 solid
2 —------ dashed
G I dotted
4 - - dotdash
9 —————- longdash
6 ———— twodash

lines (x=c(100,250), y=c(600,1000), lwd=3, 1lty=2)
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Carapace length (mm)

Lineas y puntos: plot(), lines(), points()
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Puedes hacer todo tipo de cosas divertidas!




Lista completa de parametros: par ()

* sdlo un pufiado de comandos se enumeran con ?plot

* Muchos comandos adicionales se enumeran con ?par.

e Usar par () por si mismo aplica comandos a multiples
graficos!!!

* Para ver la configuracion actual de par:
> par ()

$x1og
[1] FALSE



Puedes cambiar cosas como:

Cambiar el eje x (xlim)

Cambiar el eje y: (ylim)

Anadir un contorno al grafico (bty)
Rotar caracteres (crt)

Cambiar la fuente (font)

Cambiar el color de fondo (fg)

Cambiar los margenes (mar) S

GOOGLEALOOOO!




par () Graphical Parameters

Symbol Styles

pch | Point Types

1ty | Line Types

Visual cheat sheet for some plot parameters in R. See ?par for more information.

Axes

lab | Tick Placement

Text and Labels

family, font | Typeface and Font Style

01 @ 14 1 10,10 1,10 family: mono family: serif family: sans
______ 2 font: 1 font: 1 font: 1
A 2 2 -
2 ol 3 family: mono family: serif family: sans
+3 e T o © font: 2 font: 2 font: 2
—_ = 4 family: mono SJamily: serif family: sans
X 4 A 17 5 - - : font: 3 font: 3 font: 3
S5 e 18 - 1 5 10 10 family: mono Sfamily: serif family: sans
—_—— e — . 6 font: 4 font: 4 font: 4
vV 6 ® 19 10,1 2,2 A \abl ( )
so available: font.main (main title
. . o o ;
M7 20 1wd | Line Width . = ‘-:I font. lab (axis labels), font . sub (subtitle)
*¥8 o2 ' 5
49 - -25 las | Label Orientation
—_— .5 | B I B R | — 1 0 1 2
®10 ¢ 23 15 10 °> 10 . - 3
e | Parallel to axes Horizontal Perpendicular to axes Vertical
W11 A24 10 10
3 tek | Tick Length S 2
H12 w25 IS 6 0 0
® 13 youcan also use ~0.1 0.1 ! - 0 10 0 10 o o - o o
any character o b
ann | Plot Annotation lheight | Line Height
Figures Arrangement L1
gures Arrangeme rTTT1 TRUE FALSE 1
£ | Multiple Figures by Row Some Tite ove (1Ei0|l( brodw g fox(jjumps
mfrow over the lazy dog and runs
5 3 bty | Box Type 8 away with all the food
, =
1Al 1100 [y A Y
1 2 3 ° ' ! 2 1.5
x-values The quick brown fox jumps
. . over the lazy dog and runs
4 S 6 " vy e srt | String Rotation away with all the food
c u
0 45 90 135
Also available mfcol for multiple \ -
figures by column text N P ’q'g,




par() para los cambios globales

* Guardar los parametros de par
old.par <- par ()

e Cambiar a un nuevo valor

° par(cOl.aXiS:"red")

plot (x=primates$Bodywt, y=primates$Brainwt)
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Para volver a valores predeterminados

Restore defaults:
par (old.par)

Files Plots Packages Help

2 Zoom  H Export~ | @ | Clear Al

Borra todas las figuras y restablece los valores
predeterminados - par()
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Mas tipos de graficos usando plot()
* Con plot(), type especifica el tipo de grafica:

— 'p Puntos
— "1" Lineas
— "b" tanto lineas como puntos

— "c" lineas sin puntos

— "o" sobreplotado
— "h" lineas verticales similares a histogramas (o de alta densidad)

— "s" escalera

— N parano trazar

Prueba esto:
plot (x = primatesSBodywt, y = primates$Brainwt, type=“p”)

... Ahora cambia el tipo, probando cada una de las opciones!
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Fraquency

Histogramas: hist()

Overlapping Histogram

Vanable




Histogramas: hist()

hist (irisS$SSepal.Width, col=“aquamarine”)

Histogram of iris$Sepal.Width
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Box plots: boxplot()
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Boxplots

Los datos deben ser una tabla de datos con nimeros y factores

> str(InsectSprays)

"data.frame': 72 obs. of 2 variables:
$ count: num 10 7 20 14 14 12 10 23 17 20 ...
$ spray: Factor w/ 6 levels "A","B","C","D",..: 1111111111
boxplot (count ~ spray, data = InsectSprays, col = "purple")
v
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barplot()

* Los datos deben ser un vector o una tabla

* Los nombres de fila y los nombres de columna se

utilizan de forma predeterminada

> USPersonalExpenditure

1940 1945 1950 1955 1960
Food and Tobacco 22.200 44.500 59.00 73.2 86.80
Household Operation 10.500 15.500 29.00 36.5 46.20
Medical and Health 3.530 5.760 9.71 14.0 21.10
Personal Care 1.040 1.980 2.45 3.4 5.40
Private Education 0.341 0.974 1.80 2.6 3.64



> barplot (USPersonalExpenditure,
legend=TRUE, ylab="Amount Expended")
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> barplot (USPersonalExpenditure,
legend=TRUE, ylab="Amount Expended”,
bes1de=TRUE)
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- Guardar graficas
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(1)Clic (2) Cédigo

Regla: Las graficas exploratorias en Rstudio estan bien,
pero guardar las graficas finales con Codigo es mejor



Guardar las graficas en R studio

Plots panel —> Export —> Save as Image or Save as PDF

Files Plots Packages Help Viewer e ]
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Guardar las graficas en
R studio

Su resolucion
dependera de la
configuracion de
la pantalla

Graficas no
reproducibles.

No seas perezoso
como este
conejito.




(1) clic (2) Codigo

Regla: Las graficas exploratorias en Rstudio estan bien,
pero guardar las graficas finales con Codigo es mejor



Codigo

Guardar graficas con codigo, garantiza
qgue las graficas sean reproducibles

* Tres pasos:
1. Abra la conexion al nuevo archivo
2. Hacer el grafico

3. Cierre la conexion



Tres pasos:

pdf (file= “myplot.pdf”) 1. Abrirla conexion

plot (Sepal.Width~Sepal.Length, data=iris)

y 2. Hacer el grafico
dev.off () 3. Cerrar la conexion



Funciones para guardar las
graficas:

pdf() puede acercar, multiples paginas

png() tiene un pequefio tamafio de archivo sin pérdida de calidad

tiff() Archivos grandes

jpeg() tamanos de archivo pequefios, pérdida de calidad (No lo usen!)

bmp() tamafios de archivo colosales, sin compresién (No lo usen!)



Lo que hemos aprendido hasta ahora

* Inspiracion

Correlation

e Graficos baseenR

- Graficadepuntos e
- Manipulacion de graficas

- Otros tipos basicos de graficas

- Guardar graficas
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